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BROWN HARES IN
DIVERSITY
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HUNTING AREAS OF VOJVODINA: GENETIC
AS RE\/EALED BY mtDNA SEQUENCES

I lel i i l iot, i ( : ,  N.,t  Oh'eht. D.. '  Stc!r,n,, t , ia. yl . , '

Be t r l i rn ' i l : .  D . :  .  Bcuhor i t : .  1 i l .  )
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,Stnrrrtrtt'.\,: Bricf introductiorr: Brorvn hare (Lepus eut"(4)(teus Pallas) represcnts
one of the most in'rportant game spccies in l-rurrting grounds in vojvodir-ra.
Retnarkable dccline of brown hare populations has becn registerecl in sevcral
lzist clecades all around Er,rrope w'hich leci to cfforts to evaluatc genetic
cliversity of brown harc populations. u,ith nrain goal to contritrutc to
tnaintenance of gcnctic resollrces trncl slrsttrinablc managcntent of brorvn hare
populations. Prcr.'ior-rs studics of genetic variability of brown hare populations
in Vo.ivodina showed moclcrate levels of intra- and inter-population diversity.
T'lre tnain aini of this study u,as to detcrmine genctic l 'ariability of brown hare
popltlalions in Vojvodina, aficr remarkable decline re-{istcrecl befbrc last
hr-rnt ing season. using mitochonclr ial  genonre var iabi l i ty,  as a part  of
cont inuous monitor ing of this garne species.
Mater ials and nrethocls:  Total  nurnber ol '90 brown hare individuals sarnplecl
l 'r 'orn l0 loctrlitics across vojvodina during hunting scason 2012113 was
incluclcd in this study. I lypervariable clomain I  of  the mtDNA control  rcgion
rvas alttplifiecl and secluenced, and sequcnce variability was analvsccl r-rsing
sta nclard 1topr-rI ati on-eeneti c sofiw.arc.
Results ancl conclusions: Total nurnber of 32 mtDNA l-raplotypes u'as found.
Haplotype diversrty value was Hd-O.938+0.012, whi le nucleot ic lc diversi ty
u'as n:0.0128 and averagc nur-nbcl c l l 'nuclcot ide cl i fJbrences k:5.3,12. Thrce
gcnetically differcnt gfoups were cleflned in the study area (Fct:0.201,
p-0.013),  evcn thou_sh no gcographical  bar iers rvere dctcrnt ined (r :0.042.
p-t).421). Detectecl inter-population cliversity points tliat controllecl
transloczrtions are rec|.rired in order to nraintain present level of genetic
variability. Gcnetic rnorr itoring ref lcsclrts one of nccessary cvaluation
procedurcs lbr sustainable managemerrt of blorvn hare pclpulations in studicd
hunt ing grounds.
Ka.t ,worcls.  brown harc. mtDNA variabi l i ty.  Vojvodina

\ { ihr . jh I )an" PhD. associate 1rr-o lcssor.  Nevcna Vel i tkovic.  \4Sc^ leuchin-r  assist l l j t t .  Dralana Obrel t t .  I 'h l ) ,
associ i t te proicssor.  l \ l i lomir  Stelanovic.  BSc- rescalch contr ibulur .  Univcrs i t l  o l  Nor i  Sacl .  I :acul t r  o1 'Scic;ces"
\ ,  "  i  \ : L l .  S t  r l ' i ; r :

I )c ' jan [3eukolrc.  NlSc. .  rcscut 'c l t  conlr ibrr lor .  Mi lo i  lJcLr l iot  ic .  I ,hD. t i r l l  pro l 'essor^ L l r r i rcrs i t l ,  of  Novi  Srd.
l - rcul t l 'o t  , , \ur icul turc.  Nor i  Sad.  Sclb jat
Co r t cspond i t t t  aL r t ho r ' :  N4 ih i t j l a  Dan ,  Un i r c r s i t v  o f  No r i  Sad .  Facu l t l ' o f  Sc i enccs .  T rg  Dos i t e j a  Ob ra r j o r i ca  l "
l l ( x )0  No r rS rc l .  Sc rb i a :  E - r l a i l : n r i ha j l a . r l j an i r r , c l bc .uns .uc . r s i  l ) henc :  r - l 8 l  2 l  . +85  1799 .

85



2 Meclunarodni simpozijum o lovstvu,
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EVROPSKI ZEC U LOVNIM PODRUdJIMA VOJVODINE: GENETIdKI
DIVERZTTET NA OSNOVU VARIJABILNOSTI MTDNK SBKVENCI

[) t tn, M.,1 Veli ikovi l ' ,  ] l r . , t  ohreht, D.,t  Stef i tnovi( ' ,  M., l

Betrkovi[ .  D.: ,  Beultot, i t .  M. )

Suietcrk: Uvod: Evropski zec (Lepus europaeus Pallas) predstavlja jednu od
najvaZnrjih vrsta divljaci u lovnim podrr"rdiin-ra Vojvodine. Znadajan pad
brojnosti populacija evropskog zeca zabeleZen je u proteklih nekoliko
decenrja iirorn Evrope, Sto je podstaklo istraZivanja genetidkog diverziteta
ovih populacija, sa osnovnit.r-t ciljem da se doprinese oduvanju genetidkih
rcsursa i odrZrvom razvoiu populacija od bioloikog i ekonomskog interesa.
Prctlrodna istraZivanja geretidke varijabilnosti populacija evropskog zeca u
Vojvodini pokazala su srednji nivo intra- i inter-populacione varijabilnosti.
Cilj ovog rada je da se utvrdi stepen genetidkog diverziteta populacija
evropskog zeca u Vojvodini, nakon znadajnog pada brojnosti registrovanog
pre poslednje lovnc sezone, primenom anahze vanjabilnosti
rnitohondnjalnog genoma, i tirne da se doprinese kontinuiranom genetidkom
r-nonitoring ove vrste divljaii.Materijal i metode: Uzorkovano je ukupno 90
jedinki  evropskog zeca sa l0 razl idi t ih lokal i teta u Vojvodini  u toku lovne
sezone 2012113. H ipervarijabilni dotnen 1 kontrolnog regiona
mitohondrijalne DNK jc amplifikovan i sekvenciran, a varijabilnost sekvenci
je analizirana standardnim populaciono-genetidkim kompjuterskim
programima.Rezultati i zakljr-rdci: U analiziranom uzorku ie nadeno 32
mtDNK haplot ipa. Diverzi tct  haplot ipova iznosio ie Hd:0.938+0.012, dok je

diverzitet nLrkleotida n:0.0128 i prosedan broj nukleotidnih razlikak:5.342.
Tri genetidki dif'erencirane grupe su definisane na analiziranom prostoru
(Fct-0.201, p:0.013). iako je izostala potvrda prisustva geografskih barijera
izmedu njih (r:0.042. p-0.421). Utvrdeno prisustvo inter-populacionih
razlika r"r genetidkom diverzitetr-r ukazuje na neophodnost kontrolisane
translokaci.je jedinki na istraZivanom podrudju da bi se oduvao prislttan nivo
genetidkog diverziteta. Kontinr.rirani genetidki mor-ritoring se pokazao kao
ncoplrodna proccdura evaluacije u cilju odrZivog razvoja populaciia
evropskog zcca sa akcentom r-ra odrZanje lokalno adaptiranih populacrja.
K l.j uine reii ; zec, rntDNA Varijabilnost, Vojvodina
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